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3 Bacillus subtilis subsp.subtilis
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3.Bacillus subtilis subsp.subtilis

DNA

DNA GC

DNA  GC

16SrRNA 99%
3
2AET =5

3005 3335 13169 16445 100521 | 100620 100618

557 620 | 506 | 644 565 | 570 | 563
141442 577 616 | 621 | 811 667 | 604 | 640
144111 565 533 | 607 | 633 565 | 505 | 502
14411-2 A1 6 5 448 481 507
30131 536 | 484 | 585
3013-2 | 487 | 556 |a7 : 7 536 | 484 | 549
30091 | 575 | 620 |30 GES : 164 | 430 | 479
3008-2 | 575 | 616 |a16 o : ! 43.0 | 478
3336-1 | 561 | 603 245 | 418 | 465
§336-2 | 538 | 603 435 | 418 | 451
13160-1 | 528 | 616 345 | 468 478
12169-2 | 563 | 603 435 | 41.8 | 451
16249-1 | 563 | 644 420 | 405 | 465
16243-2 164 430 479
100521 -1 s ]
100521-2 | 614 | 542 620 323 400 | 404 | 371
100520-1 | 626 | 542 502 361 377 | 427 | 348
100520-2 | 681 | 537 507 361 400 392 | 371
100519-1 | 544 | 568 506 403 424 | 450 | 342
100519-2 | 578 | 568 548 382 338 | #15 | 348
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